	Mutation dans C160
	Modification
	Interaction double -hybride
	Résidu dans B220 

	D1255G
	Acide polaire ( non polaire
	Suppression d'une charge négative
	(
	D1231

	M1260I

Q1385L
	Non polaire( non polaire

Polaire( non polaire
	Remplacement hydrophile(hydrophobe
	((
	T1266

M1398

	A1266V
	Non polaire( non polaire
	
	(
	T1272

	D1288G

V1319A
	Basique polaire ( non polaire

Non polaire( non polaire
	Suppression d'une charge positive
	(
	P1295

F1332

	M1304V
	Non polaire( non polaire
	Remplacement par un hydrophobe
	(
	L1306

	D1307E
	Acide polaire ( acide polaire
	
	(
	D1309

	Y1333C
	Polaire( polaire
	
	(
	A1346

	S1334G

F1374I
	Polaire( non polaire

Non Polaire(non polaire
	Remplacement hydrophile(hydrophobe
	(
	A1347

F1410

	M1343V
	Non polaire( non polaire
	Remplacement par un hydrophobe
	(
	I1356

	M1403I
	Non polaire( non polaire
	
	ND
	A1416

	D1407G
	Acide polaire ( non polaire
	Suppression d'une charge négative
	ND
	D1419

	V1411G
	Non polaire(non polaire
	Perte d'un hydrophobe
	ND
	V1424


Tableau IV : Positions des différentes mutations de C160 et de l'acide aminé correspondant dans la sous-unité B220. 

Compte tenu de la conservation des séquences, la position des mutations situées avant le résidu G1298 est arbitraire. Le type de substitution est précisé dans les colonnes 2 et 3. Les variations des interactions double-hybride avec ABC27 sont indiquées par des flèches. Le sigle ND indique que l'interaction n'a pas été déterminée.







